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Assunto: Alerta acerca da identificagdo das sublinhagens Covid-19
BQ.1,BQ.1.1,BQ.1.22,BN.1.3.1 e XBB.2, da Variante de
Preocupagdo (VOC) Omicron através de sequenciamento de
amostras em residentes da Bahia.

Em 24/11/2022, o Cievs Bahia recebeu do Lacen BA e
da Fiocruz BA, o resultado de 72 sequenciamentos de
amostras de SARS-CoV-2 de residentes do estado,
coletadas entre as semanas epidemioldgicas 42 e 46.
Destes, 46 resultados tiveram as novas subvariantes
detectadas: 3 casos com a subvariante BQ.1, 7 casos
com a subvariante BQ.1.1 , 34 casos com a subvariante
BQ.1.22, 1 caso com a subvariante BN.1.3.1 e 1 caso
com a subvariante XBB.2

Essas amostras sdo provenientes dos Municipios onde
houve aumento do nimero de casos de Covid-19 e est&o
distribuidos de acordo com a tabela abaixo, por Nucleo
Regional de Saude:
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Conforme Nota Técnica n° 17/2022-
CGGRIPE/DEIDT/SVS/MS, de 25/11/2022, segundo a
Organizagdo Mundial da Saude (OMS), a BQ.1 e suas
descendentes sdo sublinhagens da BA.5, ambas séo
descendentes da VOC Omicron.

A VOC Omicron tem prevaléncia de 16,2% e ja foi
detectadaem pelo menos 65 paises. Esta variante tem
se diversificado, gerando novas sub-linhagens, como a
BQ.1, BQ.1.1 e XBB*, com elevando o nimero de casos
de Covid-19 em diferentes partes do mundo. As sub-
linhagens BQ.1 e BQ.1.1 sdo descendentes da BA.5, a
qual predomina, atualmente, no Brasil (2). A BQ.1 foi
detectada recentemente no Brasil (3) e, é mais
resistente a terapia de anticorpos monoclonais e pode
apresentar maior transmissibilidade.

Ressalta-se que a variante XBB, é uma sub-linhagem
recombinante, que mescla duas versdes da Omicron,
a BA.2.10.1 e a BA.2.75, inicialmente detectada na
india, ¢ uma variante de preocupacdo pois esta
associada ao crescimento de casos em Singapura no
més de outubro de 2022, com aumento das
hospitalizacGes e taxa de reinfeccdo de 17% sem
aumento proporcional dos casos graves dadoenga.

A linhagem recombinate XBB.2, de acordo com os
dados do GISAID, foiinicialmente detectada na India,
Japado e Australia e tem 1 caso dectado no nosso
estado. Até o momento ainda ndo ha registro de
circulagédo no pais.

A XBB.1 foi detectada no Estado de S&o Paulo em
novembro e ha registro em outros 35 paises, contando
com 2.025 sequéncias depositadas no GISAID. Na
Bahia até o momento, ndo ha registros da subvariante
XBB.1.

Segundo a OMS, existem evidéncias preliminares
sugerindo risco maior de reinfeccdo da XBB,
comparada a outras sublinhagens da émicron. Por
enquanto, a OMS a classifica como Variante sob
Monitoramento (VUM).

Cievs Bahia
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