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Esta edicdo do boletim apresenta analise da Semana Epidemioldgica 04.
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A COVID-19 é uma doenca causada pelo coronavirus, denominado SARS-CoV-2, que como
outros virus, sofre mutacGes esperadas. Para avaliar a caracterizagdo genémica do virus, é
realizado uma investigagdo laboratorial, que ocorre através de sequenciamento genético. Essa
acao se tornou uma ferramenta estratégica para a sadde publica, contribuindo no enfrentamento
da pandemia.

A Organizacdo Mundial da Saude (OMS) avalia rotineiramente o comportamento das variantes
do virus SARS-CoV-2: se ha mudancas na transmissibilidade, na clinica da doenca ou na
gravidade; e quaisquer alteragdes que possam implicar a implementacao de novas medidas de
prevencao e controle da doenga. A vigilancia gendmica deve ser oportuna. Quando as mutacdes
geram alteragdes relevantes, com impactos no aspecto clinico-epidemiolégico da doenga,
caracteriza-se esse virus como uma variante de preocupacao (variant of concern - VOC).

Uma nova categoria foi adicionada ao rastreamento de variantes, intitulada como “Sublinhagens
da VOC Omicron sob Monitoramento” para sinalizar as autoridades de satde publica em todo o
mundo quais linhagens de VOC podem exigir aten¢@o e monitoramento prioritarios com o objetivo
de identificar precocemente se essas linhagens podem representar uma ameaga adicional a
salde publica global em comparacao com outras linhagens circulantes.

A variante XBB é uma sublinhagem recombinante, que mescla duas versdes da Omicron, a
BA.2.10.1 e a BA.2.75 existindo evidéncias preliminares que sugerem um risco maior de
reinfeccdo, comparada a outras sublinhagens da dmicron.

Grafico 1 — Resultados de sequenciamento gendmico notificados do virus SARS-CoV-2
por sublinhagem de monitoramento e més de coleta, Bahia, 2022 e 2023.
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Fonte: Elaborado pelo Centro de Informacg@es Estratégicas em Vigilancia em Salde do Estado da Bahia.
Dados notificados até 01.02.2023.




A distribuic&o territorial dos casos notificados da VOC Omicron, na Bahia, se apresenta de forma
heterogénea em cada Macrorregional de Saude. Os resultados abaixo, descritos na tabela 1,
foram de exames analisados pelo LACEN BA.

Tabela 1 — Resultados de sequenciamento gendmico notificados do virus SARS-CoV-2 por
classificacdo VOC Omicron, macrorregional e municipio de residéncia, Bahia, dados
parciais da SE 04 de 2023.

MACRORREGIONAL DE SAUDE BE.9 BE.10 BQ.11 BQ.1.22 DL1  XBB.1 XBB.1.5
CENTRO LESTE

CORACAOQ DE MARIA 0 0 0 1 0 0 0
FEIRA DE SANTANA 0 0 0 2 0 0 0
IPIRA 0 0 0 2 0 0 0
ITABERABA 0 0 2 1 0 0 0
RUY BARBOSA 0 1 0 0 0 0 0
CENTRO NORTE

XIQUE-XIQUE 0 0 0 1 0 0 0
EXTREMO SUL

ALCOBACA 0 0 0 0 0 1 0
PORTO SEGURO 0 0 0 1 0 0 0
TEIXEIRA DE FREITAS 0 0 0 0 0 0 1
LESTE

CONCEICAO DE FEIRA 0 0 0 1 0 0 0
CRUZ DAS ALMAS 0 0 0 1 0 0 0
SALVADOR 0 0 0 5 1 0 0
SANTO AMARO 0 0 0 1 0 0 0
SIMOES FILHO 0 1 0 0 0 0 0
NORDESTE

NOVO TRIUNFO 0 0 0 1 0 0 0
NORTE

REMANSO 1 0 0 2 0 0 0
OFSTE

BARREIRAS 0 0 0 2 0 0 0
SANTA MARIA DA VITORIA 0 0 0 1 0 0 0
SANTA RITA DE CASSIA 0 0 0 1 0 0 0
SUDOESTE

BOQUIRA 0 0 0 1 0 0 0
GUAJERU 0 0 0 1 0 0 0
MIRANTE 0 0 0 0 0 1 0
PARAMIRIM 0 0 0 1 0 0 0
RIO DO PIRES 0 0 0 2 0 0 0
SuL

ILHEUS 0 0 0 1 0 0 0
JEQUIE 0 0 0 1 0 0 0
TOTAL GERAL 2 1 2 30 1 2 1

Fonte: Elaborado pelo Centro de Informacgdes Estratégicas em Vigilancia em Salde do Estado da Bahia.
Dados notificados até 01.02.2023.
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Novas sublinhagens foram identificadas pela primeira vez no estado. A XBB 1.5 foi detectada no
municipio de Teixeira de Freitas, na Macrorregido Extremo Sul e a BE.10 em 2 municipios: Simd&es
Filho, na Macrorregido Leste, e Ruy Barbosa, na Macrorregido Centro Leste, conforme
distribuicdo espacial demostrada na Figura 1.

Figura 1 Distribuigdo espacial das novas sublinhagens da Omicron, Bahia, 2022 e 2023.
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Fonte: Elaborado pelo Centro de Informagdes Estratégicas em Vigilancia em Saude do Estado da Bahia.
Dados notificados até 01.02.2023.
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